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XENOBIOTIC_METABOLISM
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HYPOXIA

HEME_METABOLISM
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DNA_REPAIR

APOPTOSIS

APICAL_SURFACE

APICAL_JUNCTION

ANDROGEN_RESPONSE

ADIPOGENESIS

H3K
27

m
e3

−H
3K

9m
e2

H3K
27

m
e3

−H
3K

9m
e3

H3K
4m

e1
−H

3K
4m

e1

H3K
27

m
e3

−H
3K

4m
e3

H3K
9m

e3
−H

3K
9m

e3

H3K
9m

e2
−H

3K
9m

e3

H3K
27

m
e3

−H
3K

4m
e1

H3K
4m

e1
−H

3K
4m

e3

H3K
4m

e3
−H

3K
9m

e3

H3K
4m

e1
−H

3K
9m

e3

H3K
4m

e3
−H

3K
4m

e3

− log10(padj)

0

10

20

30

40

50

log2(1 + fold_enrichment)

0.9

1.2

1.5


